SYLABUS

Nazwa przedmiotu/modutu (zgodna z zatwierdzonym programem studiéw na kierunku): Liczba punktéow
Zastosowanie statystyki w naukach o zwierzetach ECTS
Nazwa w j. angielskim 4
Statistical analyses in animal sciences

Jednostka(i) realizujaca(e) przedmiot/modut (instytut/katedra)
Katedra Genetyki i Podstaw Hodowli Zwierzat

Kierownik przedmiotu/modutu
Dr hab. Ewa Sell-Kubiak

Kierunek studiow Poziom Profil Semestr
Zootechnika Il stopien ogdlnoakademicki Il
W zakresie Specjalizacja magisterska

Hodowla i Genetyka Zwierzat, Zywienie Zwierzat, Hodowla
Zwierzat Wolnozyjacych i Amatorskich, Hipologia

RODZAJE ZAJEC | ICH WYMIAR GODZINOWY (zajecia zorganizowane i praca wtasna studenta)

Forma studidw: stacjonarne Forma studidw: niestacjonarne

- wyktady 10 | wyktady 10

- ¢wiczenia 30 | éwiczenia 30

- inne z udziatem nauczyciela 15 - inne z udziatem nauczyciela 15

- praca wiasna studenta 45 L praca wiasna studenta 45
taczna liczba godzin| 100 taczna liczba godzin| 100

CEL PRZEDMIOTU/MODULU
Celem ksztalcenia jest nabycie przez studentéw pogiebionej wiedzy oraz zaawansowanych umiejetnosci
pozwalajgcych na s$wiadome korzystanie z metod statystycznych stosowanych w naukach o zwierzetach
wykorzystujgcych informacje genetyczng oraz umiejetnosci postugiwania sie dostepnymi narzedziami
informatycznymi.

METODY DYDAKTYCZNE
Wkiady, éwiczenia w pracowni komputerowymi, praca z narzedziami przeznaczonymi do obrébki, analizy danych (np.
arkusze kalkulacyjne, R, RStudio, etc.), studium przypadkdéw, elementy nauczania problemowego, praca witasna
oraz grupowa, wykonanie raportéw z analiz oraz prezentacja wynikéw.

Odniesienie
ZAKLADANE EFEKTY KSZTALCENIA PRZEDMIOTU/MODULU do efektow
kierunkowych
E1 — W pogtebionym stopniu zna programy genetycznego doskonalenia zwierzat
oraz ocene uzyskanego postepu genetycznego. Z2_ W05
E2 - W zaawansowanym zakresie rozumie potrzebe planowania i wykonywania Z2_WO07
s badan na zwierzetach oraz wykorzystania wiedzy matematycznej dostosowanej
3 do studiowanego zakresu kierunku studidw; interpretowac¢ uzyskane wyniki.
2 E3 — W rozszerzonym zakresie zna mechanizmy dziedziczenia cech i zmiennosci
zwierzat, funkcjonowanie zwierzgt na poziomie organizacji i dziatania genomu.
E4 — Zna zaawansowane metody i narzedzia badawcze stosowane w analizie
genomu i mozliwo$ci ich praktycznego wykorzystania w hodowli zwierzat.
E5 — Potrafi wyszukiwaé i analizowac¢ informacje pochodzace z literatury, baz Z2 U01
danych oraz innych zrédet.
g E6 — Umie obstugiwac specjalistyczne oprogramowanie komputerowe Z2 _U05
o zwigzane z zakresem kierunku studiéw w zakresie obrébki danych oraz
< analizy statystycznej Z2 U1l
) E7 — Potrafi samodzielnie wyszukiwac, wszechstronnie analizowac i tworczo
£ wykorzystywac potrzebne informacje pochodzgce ze zrédet naukowych oraz Z2 U16
> przygotowac i przedstawi¢ wystgpienie ustne na temat zagadnien
dotyczacych zagadnien analizy i interpretacji wynikéw analiz statystycznych
5o E8 — Jest gotow do uczenia sie przez cate zycie Z2 K01
S E wspotdziatania i pracy w grupie, przyjmujgc w niej rézne role, w tym role lidera
g —g E9 — Jest gotéw do przyjecia odpowiedzialnosci etycznej i spotecznej za 22_K03
S Q. skutki swojej dziatalnosci w dziedzinie produkcji zwierzecej ze szczegdlnym
S © uwzglednieniem zwierzat domowych
Metody weryfikacji efektéw ksztatcenia Symbolg efektow
Przedmiotowych
Zaliczenie na podstawie aktywnosci na zajeciach, oceny projektéw przygotowanych przez E1-E9
studentow oraz ocene projektu koncowego oméwionego podczas egzaminu




TRESCI KSZTALCENIA
Tresci wyktadow:
Modele mieszane, szacowanie komponentéw wariancji, doktadnosé oszacowan, metody walidacji analiz, BLUP (P-
BLUP, G- BLUP, SS-BLUP), doktadnosc¢ w selekcji genomowej, catogenomowe badania asocjacyjne, analiza
bioinformatyczna wynikéw catogenomowych badan asocjacyjnych, opracowanie wynikow sekwencjonowania.
Tresci ¢wiczen:
Modele mieszane, szacowanie komponentow wariancji, dokladno$¢ oszacowan, metody walidacji analiz, BLUP (P-
BLUP, G- BLUP, SS-BLUP), doktadnos$c¢ w selekcji genomowej, catogenomowe badania asocjacyjne, analiza
bioinformatyczna wynikéw catogenomowych badan asocjacyjnych.

Formy i kryteria zaliczenia przedmiotu/modutu PJO_c?ntowy
uaziar w

Student otrzymuje zaliczenie na podstawie analizy pracy indywidualnej studenta, oceny oncowey ocenie

sprawozdan, udziatu w dyskusji, oceny projektu oraz egzaminu w formie oméwienia Aktywnosé — 10%

projektu koncowego. Sprawozdania — 20%
Projekt koncowy —40%
Egzamin — 30%

Literatura podstawowa

K. M. Charon, M. Switonski, Genetyka i genomika zwierzat, PWN, 2012

A. Lomnicki Wprowadzenie do statystyki dla przyrodnikéw, PWN, 1999

Literatura uzupetniajgca

P. Biecek, Przewodnik po pakiecie R, Wyd. Oficyna Wydawnicza GiS s.c., 2017

P. Biecek, Analiza danych z programem R, Wyd. Naukowe PWN, 2013

J. M. Quick, Analiza statystyczna w $rodowisku R dla poczgtkujgcych, Wyd. Helion, 2012
Literatura dostepna on-line
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